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La integracién de la variacién morfoldgica y genética en especies con amplias
distributiones latitudinales y sometidas a ambientes diferentes es un hito importante
de la biclogia evolutiva en organismos marinos. Liocardnus depurator (Linnaeus, 1758)
es un cangrejo portinido comin en la plataforma continental y talud superior del
Adantico nororiental y e Mediterrineo. Se distribuye desde las costas del Sihara
Occidental a Noruega, incluyendo el Mediterrineo, donde es uno de los miembros
de las comunidades més abundantes de la plataforma continental. La existencia de
mitiples discontinuidades oceanograficas en su drea de distribucion ofrece un
escenario (inica para realizar estudios comparativos con variables morfometricas y
diferentes marcadores moleculares {mitocondriales y nucleares). Hemos estudiado
un total de 11 localidades distribuidas desde Gales hasta Grecia con una regidn
parcial del gen Citocromo Oxidasa | {527pb), 11 loci microsatélites y 17 landmarks
del caparazén de machos adultos, Se escogieron individuos de un mismo sexo y
tamafio para evitar problemas asociados con el dimorfismo sexual y variaciones
ontogénicas en la forma del caparazén descritas en estudios anteriores. Se observéd
una clara diferenciacion entre las poblaciones de la cuenca Atlintica y Mediterrinea
con los tres tipos de marcadores. Para los marcadores moleculares se observaron
dos grupos genéticamente diferenciados identificados a nivel mitocondrial por dos
haplogrupos y a nivel nuclear por probabilidades de asignacion mediante el programa
STRUCTURE. Asociadas a las dos cuencas se detectaron clinas opuestas de
frecuencias de los dos haplogrupos y de los genotipos, con una zona de mezcla en la
zoma occidertal del Mar de Alboran, A nivel individual se observd un 82% de
concordancia entre los dos marcadores moleculares. Realizando un  anilisis
discriminante con los relative warps resultantes del andlisis morfomeétrico
considerando los grupos segln su asignacién con cada marcador molecular, se
observé un 77% de concordancia con los marcadores nucleares y un 70% de
concordancia con los marcadores mitocondriales. La poblacion del oeste del Mar de
Albordn, localizada entre el Estrecho de Gibraltar y el frente Almeria-Ordn, es la que
presenta mayor mezch y a la vez un mayor nimero de individuos discordantes. La
estructura genética de las poblaciones parece presentar variabilidad interanual, en
comparacién con datos de afios anteriores en la misma zona de estudio, y podria ser
resultado de In variabilidad interanual en la intensidad y permeabilidad de algunos
frentes,
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